
R’38.C – C’1.A
R’45.C – A’-2.A
R’33.D – G’5.B
R’38.D – G’1.B

K’58.C – A’-2.B
R’54.D – A’-2.A
S’49.D – T’-4.B
R’56.D – T’-4.B no interface
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L0          L1                L2                L3               L4                L5
defgabcdefgabcdefgabcdefgabcdefgabcdefa

EQRRIERILRNRRAAHQSREKKRLHLQYLERKCSLLENLLNSVNLEK--LADHEDALTCSHDAFVA 
VAKKRRRRVRNRDAAVRSRERKKEYVQDLEKKSKYLERECLR-------LGRMLECFVAENQSLRY 
EEKALRRKLKNRVAAQTARDRKKARMSELEQQVVDLEEENQKLLLENQLLREKTHGLVVENQELRQ 

Calc III
KERIQRRKITNRVSAQAARERKKVYVDQLESLVRQLQNENGKLKSRVGLLETRINIVREDNSRQRS 
KERTARRKITNRVSAQAARERKKNYITNLEEMIRNLKKDNERIKASSMQLQENLIGLREENGRLRA 
KERTARRKITNRVSAQAARERKKNYITNLEEMIRNLKKDNERIKASSMQLQENLIGLREENGRLRA 

Calc II
EEKLHRRKVINRVCAQTSRDRRKNYVEQLERLVATLRAENETLKSDNRSLQTSLESLRKQNCLLRA 
EEKLKRRKMFNRVSAQTARDRRKNYVERLERLVATLRAENEAMVVDNRSLSSLLACLREENNVLRA 
EEKLKRRKVFNRVSAQIARDRRKNYLDRLERLVATLRAENEALVVDNRSLNLSLTNLREEHIRLRS 

Calc I

QEKRERRKLNNRVSAQNARDRKKNYLEDLERIVASLRAENSELKSTNASLTASIDEVRKANESLRA 
QEKRERRKLNNRVSAQHARDRKKSYLEDLERLVASLKAENAALKSTNASLSCSIQEVRQVNESLRS 
QEKRERRKLNNRVSAQHARDRKKSYLEDLERLVASLKAENTALKSTNASLSSSIQEVRRANESLRS 
TEKRQRRKRNNRVSAQHARDRKKQHQEDTERELRALRAENASLKQRNSDLTNLIKECKEERQDLTT 
LQKRARRKYNNRVSAQHARDRKKRYVEQLEQEVELLKQENS-------CLRSSNHKLVAEMQQTKD 
LQKRARRKYNNRVSAQHARDRKKRYVEQLEQEVELLKQENS-------CLRSSNHKLVAEMQQTKD 
PEKRQRRKQNNRVSAQHARDRKKKYIEKLEEQIRNLQAENFSLRTSEQVLKMQLLGPESDSTISSR 
PEKRQRRKQNNRVSAQHARDRKKKYIEKLEEQIRNLQAENFSLRTSEQVLKMQLLGPESDSTISSR  
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